Program

|1 Polskl Kongres Genetyki

XV Zjazd Polskiego Towarzystwa Genetycznego
V Zjazd Polskiego Towarzystwa GenetyKi
Cz owieka

War szawa, 18-20 wr ze nia 2007



KOMITET HONOROWY

Rektor Akademii Medycznej w Warszawie
Prof. dr hab. Leszek P czek

Minister Nauki i Szkolnictwa Wy szego
Prof. dr hab. Micha Sewery ski
Minister Zdrowia

Prof. dr hab. Zbigniew Religa

Prezydent Miasta Warszawa

Prof. dr hab. Hanna Gronkiewicz-Waltz

KOMITET NAUKOWY

Prof. dr hab. Krystyna Charon

SGGW Katedra Genetyki i Ogolng Hodowli Zwierz t, Warszawa

Prof. dr hab. Jerzy Che kowski

Instytut Genetyki Ro lin PAN, Pozna

Prof. dr hab. Andrzej Jerzmanowski

Uniwersytet Warszawski, Instytut Biologii Eksperymentalngl Ro lin Zak ad Biologii
Molekularng Ro lin, Warszawa

Prof. dr hab. Anna Latos-Biele ska

Uniwersytet Medyczny im. Karola Marcinkowskiego, Katedrai Zak ad Genetyki Medyczng,
Pozna

Prof. dr hab. Stefan Malepszy

SGGW Katedra Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Ro lin, Warszawa

Prof. dr hab. Tadeusz M azur czak

Instytut Matki i Dziecka, Zak ad Genetyki Medycznej, Warszawa

Prof. dr hab. Andrzeg Paszewski

Instytut Biochemii i Biofizyki PAN, Warszawa

Prof. dr hab. Alina Skorupska

Uniwersytet Marii Curie-Sk odowskigj, Zak ad Mikrobiologii Ogélngj, Lublin
Prof. dr hab. Ewa S ota

Instytut Zootechniki, Pa stwowy Instytut Badawczy, Balice k. Krakowa
Prof. dr hab. Marek wito sKi

Akademii Rolniczaim. Augusta Cieszkowskiego, Katedra Genetyki i Podstaw Hodowli
Zwierz t, Pozna

Prof. dr hab. Piotr W gle ski

Uniwersytet Warszawski, Instytut Genetyki i Biotechnologii, Warszawa
Prof. dr hab. Grzegorz W grzyn

Uniwersytet Gda ski, Katedra Biologii Molekularngj, Gda sk

Prof. dr hab. Micha Witt

Instytut Genetyki Cz owieka, Pozna

Mi dzynarodowy Instytut Biologii Molekularng i Komorkowej, Warszawa
Prof. dr hab. Jacek Zaremba

Instytut Psychiatrii i Neurologii, Zak ad Genetyki, Warszawa



KOMITET ORGANIZACYJNY

Dr hab. prof. SGGW Monika Rakoczy-Trojanowska — przewodnicz ca
Katedra Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Ro lin, SGGW, Warszawa

Prof. dr hab. Anna Nadolska-Orczyk - vice przewodnicz ca
Zak ad In ynierii Komorkowej i Transformagji, IHAR, Radzikéw

Katedra Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Ro lin, SGGW, Warszawa
Dr Justyna Witkowicz

Dr Grzegorz Bartoszewski

Dr Mieczysaw miech

Dr Magdalena Pawe kowicz - | sekretarz

Mgr Rafa WoycickKi

Mgr Magdalena Guzowska - |1 sekretarz

Mgr Joanna D browska

Dr Hanna Bolibok-Br goszewska — skarbnik

Zak ad In ynierii Komorkowej i Transformagji, IHAR, Radzikéw
Mgr Agnieszka Bi ka-Wyrwa

Wspé or ganizator zy:

EuroGentest (dyskusja panelowa "Program EuroGentest i jego implikacje europejskie”)

Mi dzynarodowy Instytut Biologii Molekularng i Komorkowe] w Warszawie (sesa GC1
"Ciliopatie - genetycznie uwarunkowane zaburzenia funkgji rz sek” i dyskusja panelowa
"Program EuroGentest i jego implikacje europejskie”)

Komisja Neurogenetyki Komitetu Nauk Neurologicznych PAN (sesa GC6/B "Neurogenetyka
")



Program Il Polskiego Kongresu GenetyKi

Poniedzia ek, 17. 09. 2007

12.00 -20.00

18.00 - 20.00

- zebranie Komitetéw: naukowego i organizacyjnego oraz Zarz du PTG i
PTGC

- konferencja prasowa

- warsztaty organizowane przez firmy (PerkinElmer, Sigma-Aldrich, Roche
Diagnostics, Meranco Applied Biosystems)

rejestracja (recepcja DS. Limba)

Wtorek, 18. 09. 2007

7.30—9.30

9.00-9.30

9.30-10.00

10.00 -10.45

10.45-11.15

11.15-13.30

11.15-11.50

11.50-12.25

12.25-13.00

13.00-13.30

13.30-15.00

15.00-17.00

rejestracja (budynek 37, parter)
UROCZY STE OTWARCIE KONGRESU

Wr czenietytu u honorowego cz onka PTGC prof. M.A. Fergusonowi-
Smithowi oraz nagrod PTG

Paszkowskl J. (Szwajcaria). Epigenetyczna regul acja ekspresi gendw
(wyk ad inauguracyjny)

Przerwa na kaw

Segaplenarnal (gospodarz segji - MALEPSZY S.)

FERGUSON-SMITH M.A. (Wielka Brytania). Studies on sex determination and
its evolution in vertebrates

BARcCISZEWSKI J. Intervention with RNAI in brain tumor therapy
YERLE M. (Francja). Comparative mapping between human and pig

wITO skiI M. Journal of Applied Genetics - historia, stan obecny i
perspektywy rozwoju

Przerwa obiadowa
Segetematyczne (GC, GZ, GR, GM*)

GC1.: Ciliopatie - genetycznie uwar unkowane zabur zenia funkcji rz sek
(gospodarz segji - WITT M.)



15.00-15.15

15.15-15.45

15.45-16.15

16.15-16.30

16.30-16.45

16.45-17.00

15.00-15.18

15.18 -15.36

15.36 -15.50

15.50 -15.59

15.59 -16.08

16.08 -16.26

16.26 — 16.36

16.36 — 16.50

16.50-17.00

GC235WITT M. Ciliabiology and their role in human pathologies

KATsaNISN. (USA). Unifying ciliary defects in humans: the emergence of
the ciliopathies (wyk ad wiod cy)

OMRAN H.(Niemcy). Novel molecular insightsin primary ciliary dyskinesia
(wyk ad wiod cy)

GC270Z1 TkIEWICZ E., SKRZYPCZAK U., VOELKEL K., RUTKIEWICZ E.,
GEREMEK M., DIEHL S., WIIMENGA C., WITT M. Genetic background of
primary ciliary dyskinesiain Polish patients

GC261 BUDNY B., OMRAN H., FLIEGAUF M., CHEN W., WI NIEWSKA M.,
BADURA M., JENSEN L.R., LENZNER S., ROPERSH.H., LATOS-BIELE SKA A.
A New X-linked mental retardation syndrome associated with primary ciliary
dyskinesia and macrocephaly — molecular background and study of ciliary
dysfunktion

GC271 SKrRzypPczAK U., RUTKIEWICZ E., VOELKEL K., WITT M., ZI TKIEWICZ
E. Search for possible association of primary ciliary dyskinesialK artagener
syndrome with the most frequent CFTR mutations — a Polish study

GC2: Nowotwory dziedziczne (gospodar z se§ji —LUBI SK1 J.)

STEFFEN J. Ogdlnopolski program opieki nad rodzinami z wysok genetyczn
predyspozycj do nowotworow (wyk ad wiod cy)

Lusl sKiJ. Znaczenie identyfikacji markerow genetycznych umiarkowanego
ryzykarakow (wyk ad wiod cy)

GC304 GORsklI B., GRONWALD J. Genetykai klinika zespo u BRCA1

GC306 KLUSKA A. 1 INNI. Frekwencjanosicielstwa najcz stszych mutacji
genu BRCA1 w 7 regionach Pol ski

GC226 GRzYBOWSKA E. Dziedziczenie wielogenowe w raku piersi.
Modulacja ryzyka zachorowania zwi zana z polimorficznymi wariantami
panelu gendw o niskigj penetracji

S omMskI R., KURzAWSKI G. Genetyczne uwarunkowania zespo 6w
wysokiego ryzyka rakajelita grubego

GC114KARPI sKIP., S SIADEK M. M., BLIN N. Badania hypermetylacji
wysp CpG w granicach pr  ka 2g14.2 w odniesieniu do fenotypu
metylatorowego w guzach jelita grubego

GC303 CyBuLsKI C. Genetyczne uwarunkowania raka prostaty

GC305JARz B B. Genetykai klinika zespo 6w wysokiego ryzyka guzéw



15.00 - 15.05

15.05-15.30

15.30 - 15.55

15.55-16.20

16.20 - 16.40

16.40-16.50

16.50 -17.00

15.00-15.25

15.25-15.40

15.40-16.00

16.00-16.15

16.15-16.30

hormonalnie czynnych

GC3: Porownawcza hybrydyzacja genomowa (array CGH) - potencja
diagnostyczno-badawczy (gospodar z se§i — STANKIEWICZ P., BOCIAN E.)

STANKIEWICZ P., BOCIAN E. — otwarcie segji
GC309 FIEGLER H. (WIk. Brytania). Chromosomes in Disarray

GC310 VELTMAN JA. (Holandia). Diagnostic genome profiling in mental
retardation - finding the needles in the haystack

GC311VERMEESCH J. (Belgia). Non casual de novo and casual inherited
chromosomal imbalances: A paradigm shift in cytogenetics

GC312 StaNkIewicz P. Clinical implementation of targeted array CGH — The
Baylor experience

GC255 CONSTANTINOU M., PIETRUSI SKI M., ECKELSDORF-MASTALERZ A.,
KA U EwsKIB.,HELSZERZ.,P owA |.,ZAJ CE., BORKOWSKA E.,

BubDzy skA E. Przydatno metody mCGH do okre laniakorelacji genotyp —
fenotyp u pacjentow z aberracj chromosomow w Kariotypie

GC38 NOWAKOWSKA B., MAZURCZAK T., CHEUNG SW., BORG K., Ou Z., LI
J., OBERSZTYN E., SMYK M., STANKIEWICZ P., BOCIAN E. Zastosowanie
technik HR-CGH i CGH do mikromacierzy klinicznel w diagnostyce

niepe nosprawno ci intelektualne

GC6/A: Neurogenetyka | (gospodarz se§ji —ZAREMBA J.)

GC281 HOFFMAN- ZACHARSKA D. Udzia czynnikow genetycznych w
etiologii padaczki/zespo 6w padaczkowych

GCh6 SU EK-PI TKOwsKA A. Padaczka miokloniczna Univerrichta -
Lundborga— pod o e molekularne

GC263 NAWARA M., Szcza uBA K., BAL J., MAZURCZAK T. Algorytm
post powaniaw diagnostyce rodzinngj niepe nosprawno ci intelektualng u
ch opcéw

GC280 BuDNY B., BADURA-STRONKA M., MATERNA-KIRYLUK A., CHEN W.,
RAYNAUD M., LENZNER S., ROPERSH-H., LATOS-BIELE SKA A. Druga
rodzina z nowym zespo em XLMR spowodowanym mutacj w genie UBE2A

GC54 PorpowsKA E., KRAJEWSKA-WALASEK M., TYLKI-SZYMA SKA A.,
CHRZANOWSKA K., SPODAR K., GAJDULEWICZ M., PIEKUTOWSKA-
ABRAMCZUK D., KowALskI P., BorRuckA-MANKIEWICZ M., CIARA E.,
JURKIEWICZ D. Rozleg e delecje w genie MECP2 u pacjentek zci  k form
zespo u Retta



16.30—-16. 45

16.45-17.00

15.00 - 15.30

15.30 -15.40

15.40 - 15.50

15.50 - 16.00

16.00 - 16.30

16.30-16.40

16.40-16.50

16.50 -17.00

15.00-15.30

GC151 BobziocH M., APICKA-BobDziocH K., NOowAK B., DEMBI sSkA-KIE
A.,KosTYK E., KRUCZEK A., DUBERT M., ODRzYKOSKI |.J. Spektrum mutacji
genu MECP2 u dziewczynek z cechami autyzmu pochodz cych z Polski

po udniowo-wschodnigj

GC111 JURECKA A., BOGDA SKA A., TYLKI-SZYMA SKA A., MULLEROVA K.,
ZIKANOVA M., SYKUT-CEGIELSKA J., KRIJT J.,, SMOLE sKI R., KMOCH S.,
PRONICKA E. Deficyt liazy adenylobursztynianowej - molekularna,
biochemiczna oraz kliniczna charakterystyka polskich pacjentéw

GZ1: Genomika strukturalnai funkcjonalna (gospodarz sesji — KMIE
M.)

KAmMI sKkiI S. Ewolucjabada nad funkcj SNPs (Single Nucleotide
Polymorphisms) w kszta towaniu cech u ytkowych zwierz t (wyk ad
wiod cy)

GZ30 RoBAKOWSKA-HY OREK D., ZwIERZCHOWSKI L. Polimorfizmy
pojedynczych nukleotyddéw (SNP) w eksonie 1 miogennego czynnika
trankrypcyjnego Myf5 byd a

GZ121 oPIE SKA M., CHARON K.M., NOwAK Z., OLecH W. Polimorfizm
eksonu 2 genu DRB3 u  ubréw dwach linii genetycznych bia owieskigj i
bia owiesko - kaukaskigj

GZ41 GrRzYBOWSKI G., PRUSAK B., GRALAK B., PAPISK., STACHOWIAK E.
Polimorfizm genu amelogeniny u byd a polskiego czerwonego

GZ2: Molekularne uwarunkowanie chor6b i wad dziedzicznych zwierz t
(gospodar z segi — CzARNIK U.)

KURY J. Choroby genetyczne zwierz t i ich odpowiedniki u ludzi (wyk ad
wiod cy)

GZ1KaMI skIS,RuU A.Rzeczywistafrekwencjanosicieli CVM
(Complex Vertebral Malformation) w réd buhajéw rasy polskig) holszty sko-

fryzyjskig

GZ38BUGNOM.,JAB O SKA Z., S OTA E. Zastosowanie techniki FISH do
identyfikacji aneuploidii chromosomow p ci w plemnikach buhagja

GZ18Kus-LI KIEWICZ M., WID AK W., ZUBRZYCKI |I. RO nice w ekspregji
gendw stresu termicznego pomi dzy komoérkami plemnikotwérczymi i
somatycznymi

GR1: Strukturai funkcja genu w okresie postgenomowym (gospodar z
segi - NIEMIROWICZ- SzCczYTT K.)

SZWEYKOWSKA-KULI SKA Z. wiat ro linnych mikro RNA — przyk ad bia ka
HYL1 Athaliana zaanga owanego w biogenez tych cz steczek (wyk ad



15.30-15.45

15.45-16.00

16.00-16.15

16.15-16.30

16.30-16.45

16.45-17.00

15.00 - 15.30

15.30-15.45

15.45-16.00

16.00-16.15

16.15-16.30

16.30-16.45

wiod cy)

GR60KIE BOwICZ-MATUK A., RORAT T. Ekspregia bia ka transportuj cego
t uszcze (SSLTPL) jest sprz  onaztolerancj gatunkéw Solanum na stresy
dehydratacyjne

GR38BI KA-WYRWA A., ORCzYK W., NADOLSKA-ORCzYK A. Optymalizacja
ekspregi transgendw u poliploidalnych zbé — interferencja promotorow i
kaset transgenu

GR26 OWSIANICKI R., STOJA OwsKI S., MILCZARSKI P., MAsS0J P. Analiza
porownawczagenu -Amy3 yta(SecalecerealelL.) i pszenicy (Triticum
aestivumL.)

GR54 LABOCHA-PAW OWSKA A., KUROWSKA M., SZAREXKO .,
MA uszy skiI M. TILLING, AFLP, SSR w detekcji polimorfizmu DNA u
Hordeum vulgare po dzia aniu rodkéw mutagenicznych

GR97 G oDEK M., BARTOSZEWSKI G., D BROWSKA J., WITKOWSKA J.,
STACHYRA A., FILIPECKI M., NIEMIROWICZ-SzCzYTT K. Wyciszanie
wybranych genéw pomidora indukowanych atakiem m twika
Ziemniaczanego

Dyskusja
GR2: Organizacja genomu (gospodarz segji —MAsoJ P.)

Z10 KowskI P. Genomika strukturalnaro lin — stan obecny i perspektywy
(wyk ad wiod cy)

GRA47 ZWIERZYKOWSKI Z., ZWIERZYKOWSKA E., TACIAK M., KOSMALA A.,
Jok  W. Struktura genomowai rekombinacja homeol ogiczna w kolenych
pokoleniach miesza céw Festulolium

GR66 BoLIBOK H., HELLER-Uszy skA K., WENzL P., CaIGV., EVERSM.,

CARLING J., Uszy sKkI G., KILIAN A., RAKOCZY-TROJANOWSKA M.

Opracowanie systemu markerow DArT (Diversity Arrays Technology) dla
yta

GR78 BABULA-SKOWRO SKA D., KACZMAREK M., CIE LA A., CHOINOWSKA
M., SaADowskI J. Utworzenie skonsolidowanegl mapy chromosomowej dla
Brassica oleracea: okre lenie nowych elementéw strukturalnych genomu C

GR31 MAckIewicz P., Moszczy ski K., Boby A. Anadizastrukturanai
ewol ucja osobliwego genomu plastydowego bruzdnicy Adenoides eludens
(Dinoflagellata)

GR69Ksl kIEwicz M., WoLKO B., KASPRzAK A. Sekwencjonowanie
regionu genomu ubinu w skolistnego warunkuj cego odporno na
antraknoz



16.45-17.00

15.00-15.30

15.30-15.45

15.45-16.00

16.00 - 16.15

16.15-16.30

16.30-16.45

16.45-17.00

15.00 - 15.30

15.30-15.45

15.45-16.00

16.00-16.15

16.15-16.30

16.30-16.45

16.45-17.00

Dyskusja

GM1: Genomika i bioinformatyka mikroorganizmow (gospodarz segji —
W GRzYNG.)

CEBRAT S. Symulacje komputerowe ewolucji genoméw (wyk ad wiod cy)
GM53 MAcKIEWICZ D., KIRAGA J., MACKIEWICZ P., BIECEK P., B CZKOWSKI
K.,CEBRAT S. Zale no mi dzy punktem izoelektrycznym bia ek proteomow

bakterii awarunkami ich ycia

GM49 NAKONIECZNA J., KACZOROWSKI T., BUINICKI J.M. Analiza
funkcjonal nych domen enzymu restrykcyjno- modyfikacyjnego Mmel

GM35ST PE ., Koczyk G., PorEL D., CHE kKowskI J. Identyfikacja
patogenicznych gatunkow Fusariumi ich chemotypdw za pomoc markeréw
DNA

GM12 MACIEJEWSKA A. Molekularna analiza filogenetyczna szczepow
Paramecium jenningsi

GM10Stubpzl skA B., SZLACHETKA M., WDOWIAK- WROBEL S.,, MA EK W.
ladami filogenezy mikrosymbiontéw Robinia pseudoacacia

Dyskusja
GM2: Regulacja ekspresji gendw (gospodar z se5ji — PASZEWSKI A.)

HRYNIEWICZ M. Kontrola genetycznai metaboliczna asymilacji siarki przez
bakterie (wyk ad wiod cy)

GM47 BRZOSTKOWSKA M., RACZKOWSKA A., BRZOSTEK K. Co-regulation
of motility and invasin expression by EnvZ/OmpR two-component signal
transduction system in Yersinia enterocolitic

GM33SIE KOM., NATORFF R., LEWANDOWSKA |., ZIELI SKI Z., PASZEWSKI
A. Regulon homocysteinowy u Aspergillus nidulans

GM18 CHo BI skiI P.,HoPPERA.K., O DEK T.,LEWANDOWSKA M. Rsp5
yeast ubiquitin ligase is potentially a shuttling protein

GM39 JoAcHIMCZAK M., WROBEL B., JoAcHIMCZAK M. Ewolucja interakcji
mi dzygenowych w sieciach genowych wirtualnych organizmoéw
ewoluuj cych w symulowanym rodowisku morskim

GM28 CzorNAK K., FORTUNATO L. Zaburzenia cyklu replikacyjnego HCMV
w fibroblastach p53-/-

GM4 JANCZAREK M., SKORUPSKA A. Gen rosR koduj cy pozytywny regulator



biosyntezy egzopolisacharydu Rhizobium leguminosarum bv. trifolii
17.00 — 18.00 Sesja plakatowa (GC, GZ, GR, GM")

19.30—-21.00 KONCERT

roda, 19. 09. 2007

9.00-10.45 Segaplenarnall (gospodarz segji - Kury J.)
9.00-9.35 BiLl skiI T. Aging and longevity of yeast - facts and myths
9.35-10.10 FRIESR. (Niemcy). Omics-approaches to the dissection of complex trait

variation in livestock species

10.10-10.45 CoupPLAND G. (Niemcy). Regulatory mechanisms that control flowering of
Arabidopsis
10.45-11.20 RATAJCZAK M. The role of bone marrow-derived stem cellsin regenerative

medicine - new paradigms and future directions
11.20-11.45 Przerwa na kaw
11.45 - 13.30 WALNE ZEBRANIE PTG
13.30 - 15.00 Przerwa obiadowa
15.00-17.00 Sesje tematyczne (GC, GZ, GR, GM")
GC4: Segaonkologiczna (cytogenetyczna) (gospodar z se5ji —LIMON J.)

15.00 - 15.35 D BIEC- RYCHTER M. Tyrosine kinases and targeted therapy of neoplastic
diseases (wyk ad wiod cy)

15.35-16.10 MROZEK K. Znaczenie kliniczne aberracji chromosomowych, mutacji
genowych i zmian ekspresji gendw w ostrej bia aczce szpikowej doros ych
(wyk ad wiod cy)

16.10-16.20 GC215 SAWECKA J., SKULIMOWSKA J., KO CIELAK J., MARIA SKA B.,
SAWECKA J., HA ABURDA K. Zastosowanie analizy STR do oceny wczesnego
chimeryzmu u pacjentow po transplantacjach allogenicznych komorek
krwiotworczych

16.20-16.30 GC203 TysarRowskl A., PAszkiEWICZ-KOzIK E., FABISIEWICZ A., SIEDLECKI

J., WALEWSKI J., KULIK J. Badanie przydatno ci metody RQ-PCR do
monitorowania choroby resztkowej w ch oniakach grudkowych

10



16.30-16.40

16.40-16.50

16.50 —-17.00

15.00-15.15

15.15-15.30

15.30-15.45

15.45-15.55

15.55-16.05

16.05-16.25

16.25-16.35

16.35-16.45

GC134 GRYGALEWICZ B., GosM., AsiCcA A., NESTERUK M., WANDEL M.,
JAGUSZTYN-KRYNICKA E.K., PASTWI SKA A., TOMKOWIAK A., BRODA Z.,
MoLl SKA-GLURA M., MoL!I skiI K., WALEWSKI J., PIE KOwsSkA-GRELA B.
Badanie FISH i ocenaklonalho ci locus IGH jako niezale ne czynniki
prognostyczne w przewlek g bia aczce limfatycznej

GC233DuszE KOE., HAUSO., MUCHA B., JA KOWIEC A., SKONIECZKA K.
Warianty translokacyjne u chorych z przewlek biaaczk szpikow

GC551LiszkoM., Ku NIACKA A.,RY J.,| YCKA- WIESZEWSKA E., SOWA
P., KORDEK R., LIMON J. Badania CGH w ocenie zaburze genomowych w
dobrze zr6 nicowanym i odré nicowanym t uszczakomi saku cz owieka

GC5: Segadysmorfologiczna (gospodar z segi - KRAJEWSKA-WALASEK
M.)

CHRZANOWSKA K.H., PIEKUTOWSKA- ABRAMCZYK D., CIARA E., POPOWSKA
E., GAIDULEWICZ M., SPORAD K., KRAJEWSKA- WALASEK M. Zespo y 0
genetycznie uwarunkowane) niestabilno ci chromosomowsej- nowe wyzwania
diagnostyczne (wyk ad wiod cy)

JEZELA- STANEK A., MA UNOWICZ E., KRAJEWSKA-WALASEK M.
Zaburzeniamorfogenezy w przebiegu wrodzonych defektow enzymatycznych
szlaku biosyntezy cholesterolu (wyk ad wiod cy)

CIARA E. Rola szlaku sygnalnego Ras-MAPK w etiologii i patogenezie
choréb genetycznie uwarunkowanych (wyk ad wiod cy)

GC62 KLAPECKI J., OBERSZTYN E., SZPECHT- POTOCKA A., ANIEWSKI-
Wo K M., BALJ, MAzURCZAK T. Anadizaklinicznai molekularna 81
chorych z zespo em Noonan

GC53 JURKIEWICZ D., BORUCKA- MANKIEWICZ M., CIARA E., PIEKUTOWSKA-
ABRAMCZYK D., PoPOWsKA E., KRAJEWSKA- WALASEK M., CHRZANOWSKA
K., SPORAD K., GAJDULOWICZ M., KOWALSKI P. Zespd Coffinai Lowry’ego -
obraz kliniczny i pod o e molekularne

GC210 PioTRowICZ M., CHILARSKA T., WIECZOREK- CICHECKA N.,
OsTROWSKA K., POTRZEBOWSKA A., MACIEIJCZAK A., HAWU AW., ULA SKA
A., Svsa A., JakuBowskl L. Kryteria kwalifikacyjne do bada w kierunku
mikrodelecji 22g11.2 uwzgl dnigj ce odr bno ci wynika ce z wieku
pacjenta

GC145 KUTKOWSKA- KA MIERCZAK A., OBERSZTYN E., NOWAKOWSKA B.,
SMYK M., BociaN E., MAzURCzAK T. Charakterystyka kliniczna monosomii
1p36 — prezentacja 6 przypadkow

GC142 OBERSZTYN E., NOWAKOWSKA B., PIETRZAK J., BOCIAN E.,
MAZURCZAK T. Zesp6 Smitha— Magenis - prezentacja 4 przypadkow
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16.45-17.00

15.00-15.30

15.30 - 15.40

15.40-15.50

15.50 -16.00

16.00 - 16.30

16.30-16.40

16.40-16.50

16.50-17.00

15.00-15.30

15.30 - 15.55

15.55-16.05

16.05-16.25

16.25-16.40

12

Dyskusja
GZ3: Genetyka cech ilo ciowych (gospodar z segi —JE EWSKA G.)

STRABEL T. Implikacje genetyczne d ugotrwa € selekcji naprzyk adzie byd a
mlecznego (wyk ad wiod cy)

GZ108 ORZECHOWSKA B., WITO M., WoirysiAk D. Wp yw polimorfizmu
genumi niowej troponiny T (TNNT3) na parametry w 6kien mi - niowych

GZ32 KORWIN-K0OssaKOWSKA A., KOCHMAN K., SENDER G., WYSzZY SKA-
Koko J., KAMYCczek M. Wp yw polimorfizmu zlokalizowanego w rejonie
promotorowym genu prolaktyny na cechy reprodukcyjne loch

GZ9ZATO -DOBROWOLSKA M., WIERZBICKI H. Polimorfizm genu COL1A1 i
jego zwi zek z cechami pokroju lisa polarnego (Alopex lagopus L.)

GZ4: Detekcja gendw g éwnych (gospodar z se5ji — STYRNA J.)

SzyDA J. Nowe struktury danych w detekcji gendw g 6wnych — nowe
problemy (wyk ad wiod cy)

GZ26 CzARNIK U., PAREEK C.S. Zwi zek mi dzy polimorfizmem C/T genu
osteopontyny i przyrostem masy ciaam odego byd arasy polskig
holszty sko-fryzyjskig

GZ8 CHMURzY sKA A., JANKOWSKI T., CIE LAK J., SZYD OWSKI M.,
WITO sKI M. Wykorzystanie genomiki poréwnawczel do identyfikacji
sekwencji konserwatywnych w regionach QTL dla cech ot uszczenia wi

GZ93 GRZELAK T., KMIE M., WOIDAK-MAKSYMIECK., KULIGH.,
KOWALEWSKA- UCZAK |. Polimorfizm genu IGF-1/ShaBl w stadzie krow
rasy jersey o mlecznym kierunku u ytkowania

GR3: Genetyka rozwoju (gospodar z segji - SADOWSKI J.)

GAJM., GLIWICKA M., LEDWO A. Genetyczne podstawy morfogenezy ro lin
w kulturach in vitro (wyk ad wiod cy)

HENNIG J. Podstawy genetyczne oddziaywa pomi dzy mikroorganizmami i
ro linami

GR63 SzABA A B., RORAT T. Wy szy poziom DHN 24 pod wp ywem ch odu
u gatunkéw Solanum jest zwi zany z aklimatyzac] do stresu niskig
temperatury

GR93 BurzA W., BARTOSIK Z. Flawinozale na embriogeniczna kultura
zawiesinowa ogorka spe nia kryteria kultury komorek macierzystych

GR48 NowAkowskA P., Kopcewicz J. [dentification and expression of



16.40-16. 55

16.55-17.00

15.00-15.30

15.30-15.55

15.55-16.10

16.10-16.25

16.25-16.40

16.40 - 16.55

16.55-17.00

15.00 - 15.30

15.30-16.00

16.00 - 16.20

16.20 -16.40

mMiR167 and its target gene - ARF6 in Pharbitis nil

GR99 KoOwWARA M., ZI6 KOWSKA A., KRYSIAK M., BARTOSZEWSKI G.
Charakterystyka morfol ogiczna mitochondriow mutanta M SC16 ogérka w
warunkach kultury in vitro oraz in planta

Dyskusja
GR4: Genetyka populacji i ewolucja (gospodar z se§ji — CHE KOWSKI J.)
SpaLIK K. Ewolucjakwiatu u okrytozal kowych (wyk ad wiod cy)

GR82Z16 kowskl P.A., Koczyk G., SADOwsKI J. Mechanizmy rekombinagi
w ewolucji genomu A. thaliana: funkcje POWIEL, USU , ZMIE i
WYCzyYy

GR28 CiE LEwICZ A., DABERT M., ODRzYKOSKI |.J. Poréwnanie systemow
identyfikacji szczepdw sosny zwyczajnej opartych na polimorfizmie
izoenzymow i markerow SSR

GR32 CzARNA A., WROBEL B. Statystyczne metody pomiaru niepewno ci w
filogenetyce

GR79 CHuDzI sKA E., DIATTA J.,, CELI sKI K. Struktura genetyczna
populacji sosny czarngj (Pinus nigra Arn.) badana za pomoc
chloroplastowych rejonéw

GR68B czkIEwICZ A., PEREK A., BUCZKOWSKA K., DRAPIKOWSKA M.
Zastosowanie markerow RAPD do identyfikacji nietypowych okazéw z
rodzaju Plagiochila (Hepaticae)

Dyskusja
GM 3/4: Replikacja DNA. Plazmidy, transpozony i bakteriofagi
(gospodarz segi - W ODARCZYK M.)

Jo czyk R. Rolapolimeraz DNA w kontroli stabilno ci genetycznej (wyk ad
wiod cy)

BARTOSIK D. Modu y transpozycyjne Paracoccus methylutens DM 12
(wyk ad wiod cy)

GM21 CA kIewicz J., GAMBIN A., WROBEL B. Ewolucja el ementow
transpozonowych, szczegdlnie z rodziny Tcl/mariner, w ca kowicie
zsekwencjonowanych genomach ryb

GM32 JAKUBOWSKA M., O M., KONOPA G., JANKOWSKA K., WROBEL B.

Badania metagenomiczne populacji wirusow bakteryjnych w osadach
morskich i wodzie przydenne)
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16.40 -17.00

17.00 —18.00

20.00—-24.00

Dyskusja
Sesja plakatowa (GC, GZ, GR, GM")

SPOTKANIE TOWARZY SKIE

Czwartek, 20. 09. 2007

9.00 - 11.00

9.00-9.10

9.10-9.30

9.30-9.50

9.50-10.10

10.10-10.20

10.20 -10.30

10.30-11.00

11.00-11.30

11.30-13.00

11.30-12.00

12.00 -12.30

12.30-12.45

14

Dyskusja panelowa: Program EuroGentest i jego implikacje europeskie
(gospodarz segji - WITT M)

WITT M. EuroGentest — how it helps to harmonize genetic testing across
Europe

KENT A. (Wielka Brytania). Quality of the information on genetic testing for
patients

BARTON D. (Irlandia). The OECD guidelines for quality assurance in genetic
testing

KAARIAINEN H. (Finlandia). Guidelines for quality genetic counseling related
to genetic testing

LATOS- BIELE sSkA A. Current status of genetic care for children with
congenital malformation in Poland

MIDRO A. From genetics to parents, from parents to genetics - Polish
experience

General discussion

Przerwa na kaw

Segje tematyczne

GC6/B: Neurogenetyka Il (sega organizowana wspoélniez Komig
Neurogenetyki Komitetu Nauk Neurologicznych PAN) (gospodarz sesji -

ZAREMBA J.)

KRzy oslAK W. Interference in the cells with triplet repeat expansions
(wyk ad wiod cy)

SCAGLIA F., WONG L.J. (USA). The neurological aspects of mitochondrial
cytopathies (wyk ad wiod cy)

GC103 KowALSKI P., PIEKUTOWSKA-ABRAMCZUK D., PoPowsKA E.,
JURKIEWICZ D., BORUCKA-MANKIEWICZ M., CIARA E., KRAJEWSKA-



12.45-13.00

13.00-13.15

13.15-13.30

11.30-12.00

12.00-12.15

12.15-12.30

12.30-12.45

12.45-13.00

11.30-12.00

12.00-12.10

12.10-12.20

WALASEK M., TO sKkA K., PRONICKA E. Diagnostyka molekularna choréb
mitochondrialnych w Polsce

GC17 Szcza uBA K., JUREK M., MILEWSKI M., BAL J., K DzIO KA B.,
Sz0 NAA.,,KMIE T., FRIEDMAN A., MAZURCZAK T. Charakterystyka
kliniczno-molekularna pacjentéw z dystoni torsyjn typu 1

GC205MiLEWSKI M., B Kk D., JUREK M. Badania do wiadczalne nad
powstawaniem patol ogicznych agregatéw w chorobach
neurodegeneracyjnych

GC57 RAXKIEWICZ M., ZAREMBA J. Efekty fenotypowe premutacji w genie
FMR1

GZ5: In ynieria genetyczna w hodowli zwierz t (gospodarz segji - S OTA
E.)

S oMsKkI R., LIPI sKI D., ZEYLAND J.,SZALATA M., SMOR G Z.
Biotechnologiczne i medyczne podstawy ksenotransplantacji (wyk ad
wiod cy)

GZ115 LECHNIAK D., PERs-KAMCzYC E., WARZYCH-PLEJER E., PAWLAK P.
K ompetencja mejotyczna oocytéw pozyskanych od dojrza ych p ciowo loch

GZ91 SosNowsKl J., MIGALSKA L., KowALczYK K., ADAMSKI, UKASZEWICZ
A., WOINOWSKA M., KACZMAREK A., POLA sKI Z. Poréwnanie poziomu
zaburze koniugacji chromosomow p ci w spermatocytach lisa pospolitego
oraz jenotachi skiego

GZ94 SzALATA M., LiP skiI D., WIELGUSK., JURA J., SMORAG Z., S OMSKI
R. Production of recombinant proteinsin the mammary gland of transgenic
and doubl e transgenic rabbits

GZ63 PIPREK R.P. Isthere auniversal model of vertebrate sex determination?
GR5: Genetyka i rolnictwo (gospodarz segji - ORCzYK W.)

MAsoJ P. Hodowla molekularnajako nowy obszar genetyki stosowane
(wyk ad wiod cy)

GR9OWO0JAS S., SZCZUPAKOWSKA |., SK ODOWSKA A., GEISLER M.,
MARTINOIA E., ANTOSIEWICZ D.M. Ocena przydatno ci transformacji genem
AtMRP7 do uzyskaniaro lin o podwy szoneg zawarto ci cynku

GR58 StoJA owsKI S., KRZYSZTA OWSKA M., SZKLARCZYK M.

Wykorzystanie techniki vectorette PCR do identyfikacji r6 nic pomi dzy
genomami mitochondrialnymi pszen yta
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12.20-12.30

12.30-12.40

12.40 - 12.50

12.50 - 13.00

11.30-12.00

12.00-12.15

12.15-12.30

12.30-12.45

12.45-13.00

13.00 - 14.00

14.00

16

GR30MAcKOA., GRzEBELUSD., BEMBEN A. DcMaster Transposon Display
(DcMTD) — nowy system oceny zré nicowania genetycznego i czysto ci
nasion odmian F; marchwi

GR23B Aszczyk L. Markery DNA dlaidentyfikacji gendw Lr u pszenicy
ZWyczajnej

GR46 DyLEwICz M., SALMANOWICZ B. Identyfikacja gendéw genomu B
koduj cych wysokocz steczkowe podjednostki gluteninowe pszenicy

ZWyczajnej
Dyskusja

GM5: Genetyka mikroorganizméw w biotechnologii i medycynie
(gospodar z segji - SKORUPSKA A.)

P TEK R. Molekularny mechanizm biogenezy struktur adhezyjnych typu
chaperone- usher bakterii Gram- ujemnych (wyk ad wiod cy)

GM58PI TEK R., KURJ., ZALEWSKA-PI TEK B., CIENIUCH S. Molekularny
mechanizm biogenezy struktur adhezyjnych typu chaperone-usher bakterii
Gram-ujemnych

GM40Wyszy skA A., WRONOWSKA W., ASICA A.M.,Tomczyk K.,
PrzaNnowsKI P., JAGUSZTYN-KRYNICKA E.K. Glikozylacja oksydoreduktazy
dwusiarczkowej Dsbl Campylobacter jejuni

GM36 G OWACKA J., WALERON M., SzEFEL M., WALERON K. Zastosowanie
analizy rpoC1-PCR-RFLP w wykrywaniu i identyfikacji cyanobakterii w
probach rodowiskowych

Dyskusja
Sesja plakatowa (GC, GZ, GR, GM")

Uroczyste zako czenie Kongresu, nadanie honorowego cz onkostwa prof. Cz.
Tarkowskiemu, wr czenie nagréd m odym naukowcom za najlepsze
prezentacje

") GC - genetyka cz owieka
GZ — genetyka zwierz t
GR —genetykaro lin
GM - genetyka mikroorganizméw
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